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A bioinformatikai laboratérium jegyzetei (laborsillabuszai) a gyorsan fejlédé bioinformatika 0j ki-
hivésai mentén haladnak, tdmaszkodva a Bioinformatika jegyzet megfelel6 fejezeteiben talalhato
elméleti dsszefoglalokra és a virtualislabor-koncepcioban kidolgozott eszkozokre. Az elss fejezet a
biobankok és laboratoriumi informéciés rendszerek vilagat mutatja be. Ezt kdvetGen a genetikai
méréstechnikik eszkozeit foglalja Ossze két fejezet. A kisérlettervezést, kiilonésen a tobblépcsss
és nagy mennyiségi, heterogén adat és tudas fazivjan alapuld kisérlettervezést mutatja be a ko-
vetkezd fejezet. Az adatok hatékony megosztasa és a nagy szamitasigény miatt egyre fontosabbéa
valnak az altaldnosan elérhetd, kozmi jellegli informatikai szolgaltatasok, amelyek miikodését
tekinti at a kovetkezo fejezet. A genetikai és génexpresszios adatok standard elemzését egy-egy
fejezet ismerteti, amit egy rendszerbioldgiai ihletésii tobbvaltozds biomarker-elemzési modszertan
bemutatasa és egy Bayes-i oksagi kovetkeztetési metodologia attekintése kovet. A biomarkerek
felhasznalésat dontéstamogatd rendszerek épitése és adaptiv dontéstamogatd rendszerek 1étreho-
zésa kapcsan is bemutatjuk egy-egy fejezetben. Az utolsd két sillabusz egy gyogyszerkutatasi
megkozelitést és egy metagenomika elemzési munkafolyamatot foglal Gssze.
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