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Zusammenfassung

Dieses Buch umfasst das Material der Vorlesungen und zum Teil der Seminaren des Fachs
»Genetik und Genomik” fiir Studenten der Allgemeinmedizin, Zahnheilkunde und Pharmazie.
Aufgebaut auf dem Material des Genetikunterrichts in der Mittelschule und
molekulargenetischen Kenntnissen gelernt im Biochemieunterricht, dieses Buch erortert in
Einzelheiten die fiir die Medizin relevantesten Teile der Humangenetik. Die flinfzehn Kapitel
behandeln zum Teil medizinische Genetik, aber auch die Ubertragung der genetischen
Information, Zytogenetik, Epigenetik, Entwicklungsgenetik, Onkogenetik, Immungenetik,
Populationsgenetik, Evolutionsgenetik, dartiber hinaus werden die Grundlagen der aus der
Humangenetik entstandenen neuen Wissenschaft, der Humangenomik und die Anwendung
deren bei zB. der Untersuchung von komplexen Erkrankungen, Pharmakogenomik,
Nutrigenomik und der Untersuchung von Gen-Umwelt Interaktionen, ausfiihrlich diskutiert. Da
die Genomik zu den systembiologischen Wissenschaften gehort, schildert ein Kapitel die
Grundlagen der Systembiologie aus medizinischer, krankheitsorientierter Hinsicht. Die
Ergebnisse der modernen Humangenetik und Genomik ergeben eine Reihe von
gesellschaftlichen, rechtlichen und ethischen Problemen. Ein Kapitel erortert diese Probleme.
Am Ende aller Kapitel befinden sich Fragen, mit deren Hilfe deren die Leser liberpriifen konnen,
ob sie die vom gegebenen Kapitel vermittelten Kenntnisse verstanden, verarbeitet haben. Da es
sich hier um ein e-Buch handelt, wurden bestimmte Begriffe nicht in Einzelheiten beschrieben,
sondern sind sie 'Wikipedia’-artig durch Hyperlinks mit ausfiihrlicheren Materialen an das
World Wide Web verkniipft. Wir empfehlen dieses Buch nicht nur Universitdtsstudenten,
sondern auch allen, die ihre medizinisch-genetischen und genomischen Kenntnisse auf dem
neuesten Stand halten mochten.
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